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bodenlos-Phanotyp

Bei Dunkelheit:
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bdl zeigt ahnliche Reaktionen wie axrl und ist ebenfalls resistent
gegentber Auxin
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Ziele

» Charakterisierung des BDL- Gens

= |Lokalisierung des BDL Proteins in der
Zelle

= |Interaktion mit ARF Proteinen

= Zeitliche und raumliche Expression von
BDL und MP

= Promotor-Aktivitat



Uberblick der Proteinfamilien I1AA und ARF
In Arabidopsis thaliana

ca. 28 IAA-Proteine

Neue Nomenklatur Alte Nomenklatur

IAA3 shy2-2
IAA7 axr2-1
IAAL12 bdl
|IAA14 sir-1
IAAL7 axr3-1
IAA19 msg2-1
|IAA28 lar2-1

ca. 23 ARF-Transkriptionsfaktoren

ARF3 ETT
ARF5 MP
ARF7 NPH4



Charakterisierung des BDL-Gens
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bdl-Protein kann durch SCFTR1-Komplex nicht abgebaut werden
—> gain-of-function- Mutation



Lokalisierung von BDL In der Zelle
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Interaktion von BDL-Protein in Hefezellen
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BDL interagiert mit sich selbst und mit MP Uber die Doménen Il
und V.



In-situ-Hybridisierung
 BDL-komplementare (antisense) Sequenz
In markierter mMRNA = Sonde

 Sonde bindet an mMRNA In der Zelle

« Farbung an den Stellen an denen BDL-
MRNA vorhanden ist



MRNA In-situ-Expressionsanalyse von BDL
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Promotoraktivitat
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Stadium Keimblatter enden GUS GUS
- GUS mit pBDL wird in allen Stadien exprimiert (Expression v. a. in
Wurzel)

- GUS mit plAA3 erst in spateren Stadien und in anderen Geweben
(Keimblatter, nicht in der Wurzel) exprimiert

—> Spezifitat der AUX/IAA Proteine durch Expression in
unterschiedlichen Geweben und zu verschiedenen Zeitpunkten
(transkriptionelle Regulation)



Zusammenfassung

bdl kann nicht durch den SCFTR1-Komplex
abgebaut werden

- bdl-Mutation ist Auxin-resistent

BDL ist wie MP Im Zellkern lokalisiert und
wird zur gleichen Zeit exprimiert.

BDL und MP kdnnen miteinander
Interagieren

IAA3 und BDL werden zu unterschiedlicher
Zeilt In verschiedenen Geweben exprimiert
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verbleibende Probleme

* Welches IAA Iinteragiert mit welchem
ARF?

 Ausldser fur Interaktion untereinander und
mit SCF-Komplex?

* Auxinrezeptor?



