Wild-type core streptavidin.

Sequence.

ATGGCTGAAGCTGGTATCACCGGCACCTGGTACAACCAGCTGGGATCCACCTTCATCGTTACCGCTGGTGCTGACGGTGCTCTGACCGGTACCTACGAATCCGCTGTTGGTAACGCTGAATCTAGATACGTTCTGACCGGTCGTTACGACTCCGCTCCGGCTACCGACGGTTCCGGAACCGCTCTGGGTTGGACCGTTGCTTGGAAAAACAACTACCGTAACGCTCACTCCGCTACCACCTGGTCTGGCCAGTACGTTGGTGGTGCTGAAGCTCGTATCAACACCCAGTGGTTGTTGACCTCCGGCACCACCGAAGCTAACGCGTGGAAATCCACCCTGGTTGGTCACGACACCTTCACCAAAGTTAAACCGTCCGCTGCTTCCTAATAA

Forward primer (no start codon) (StrepF)

5' GTTTCTT C GAATTC GCGGCCGC T TCTAGA [GCTGAAGCTGGTATCACCGG] 3'

Reverse primer (no stop codon) (StrepR)

5' GTTTCTT C CTGCAG CGGCCGC T ACTAGT [GGAAGCAGCGGACGGTTTAA] 3'

Foward primer (w/ start codon) (StrepFS)

5' GTTTCTT C GAATTC GCGGCCGC T TCTAGA [ATGGCTGAAGCTGGTATCAC] 3'

Foward primer (w/ two stop codons) (StrepRS)

5' GTTTCTT C CTGCAG CGGCCGC T ACTAGT [TTATTAGGAAGCAGCGGACG] 3'

Mutagenesis primer

XbaI site: TCT AGA

         
 Ser Arg

Mutated:   AGC CGC

Forward

5’ CTGAAAGCCGCTACGTTCTGACCGGTCGT 3’ (StrepMF)

Reverse

5’ ACGTAGCGGCTTTCAGCGTTACCAACAGC 3’ (StrepMR)

Wild-type core streptavidin plus His6 tag (alive)

Sequence.

ATGGCTGAAGCTGGTATCACCGGCACCTGGTACAACCAGCTGGGATCCACCTTCATCGTTACCGCTGGTGCTGACGGTGCTCTGACCGGTACCTACGAATCCGCTGTTGGTAACGCTGAATCTAGATACGTTCTGACCGGTCGTTACGACTCCGCTCCGGCTACCGACGGTTCCGGAACCGCTCTGGGTTGGACCGTTGCTTGGAAAAACAACTACCGTAACGCTCACTCCGCTACCACCTGGTCTGGCCAGTACGTTGGTGGTGCTGAAGCTCGTATCAACACCCAGTGGTTGTTGACCTCCGGCACCACCGAAGCTAACGCGTGGAAATCCACCCTGGTTGGTCACGACACCTTCACCAAAGTTAAACCGTCCGCTGCTTCCCATCACCATCACCACCATTAATAA

Reverse primer (no stop codon) (StrepHR)

5' GTTTCTT C CTGCAG CGGCCGC T ACTAGT [ATGGTGGTGATGGTGATGGG] 3'

Reverse primer (w/ two stop codons) (StrepHRS)

5' GTTTCTT C CTGCAG CGGCCGC T ACTAGT [TTATTAATGGTGGTGATGGT] 3'

Mutant streptavidin (no biotin binding: N23A, S27D, S45A) (dead)

Sequence.

ATGGCTGAAGCTGGTATCACCGGCACCTGGTACGCCCAGCTGGGAGACACCTTCATCGTTACCGCTGGTGCTGACGGTGCTCTGACCGGTACCTACGAAGCCGCTGTTGGTAACGCTGAATCTAGATACGTTCTGACCGGTCGTTACGACTCCGCTCCGGCTACCGACGGTTCCGGAACCGCTCTGGGTTGGACCGTTGCTTGGAAAAACAACTACCGTAACGCTCACTCCGCTACCACCTGGTCTGGCCAGTACGTTGGTGGTGCTGAAGCTCGTATCAACACCCAGTGGTTGTTGACCTCCGGCACCACCGAAGCTAACGCGTGGAAATCCACCCTGGTTGGTCACGACACCTTCACCAAAGTTAAACCGTCCGCTGCTTCCTAATAA
